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OBJETIVO(S) :

Objetivo General:
Que al final del curso el alumno sea capaz de:

Comprender y analizar experimentos de relevancia biolégica donde utilicen
técnicas de informacidén masiva.

Objetivos Especificos:

Que al final del curso el alumno sea capaz de:

Comprender los conceptos basicos sobre técnicas modernas de informacidén
masiva para el estudio de las ciencias démicas.

Entender los alcances y limitaciones de disefios experimentales de ciencias
émicas.

Analizar los resultados obtenidos a partir de técnicas de informacidén
masiva.

CONTENIDO SINTETICO:

Técnicas de informacidén masiva usadas en el estudio de:

1. Gendmica (por ejemplo secuenciacidén y microarreglos) .
2. Epigendémica y transcriptémica.
3. Protedmica (por ejemplo electroforesis 2D, espectrometria de masas,
inmunoensayos, etc.).
4. Otras enfoques de biologia integrativa (metabolémica, interactoma,
reactoma, etc.).
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MODALIDADES DE CONDUCCION DEL PROCESO DE ENSENANZA-APRENDIZAJE:

- Discusiones dirigidas.

- Participacidén activa de los alumnos.

- Exposiciones individuales o de grupo.

- El1 aprendizaje se reforzard con préacticas en la sala de informatica.
- Ejercicios asesorados en clase.

- Exposicidén de algunos contenidos por el profesor.

El curso estara dividido en dos tipos de sesiones: clase tedrica y
laboratorio de cdmputo.

En las clases de teoria el profesor se encargard de la exposicidén de los
temas, apoyado por recursos didacticos. Promovera el estudio previo del tema
a revisarse y la participacidén activa del alumno en la clase, ademds motivara
el trabajo en equipo. Algunos temas se reforzardn mediante ejercicios en
clase o exposiciébn por parte de los alumnos. El1 profesor preparara el
material de trabajo, como son lecturas y ejercicios, que el alumno realizara
extraclase. En las clases de laboratorio de cdmputo, el alumno revisara los
fundamentos y antecedentes tedricos con anterioridad al dia de la actividad
practica. E1 alumno 1llevard a cabo 1la actividad en laboratorio, bajo la
supervisién del profesor. El alumno analizard los resultados y presentard un
reperxte;

MODALIDADES DE EVALUACION:
Evaluacidén Global:
Se ponderaran las siguientes actividades a criterio del profesor:
- Evaluaciones periddicas.
- Evaluacidn terminal.
- Tareas individuales y en grupo.
- Participacidén tanto en sesiones tedricas como practicas.
- Reportes escritos de los trabajos realizados.
Evaluacién de Recuperacién:
- El alumno deberd presentar una evaluacidén objetiva que contemple todos los

contenidos de la UEA.
|- Requiere inscripcién previa a la UEA.
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BIBLIOGRAFIA NECESARIA O RECOMENDABLE:

1. Batiza, A. F. Bioinformatics, genomics, and proteomics: getting the big
picture. De 1la serie biotechnology in the 21st century. Estados Unidos,
Chelsea House Publications, 2006.

2. Brooker, R. J. Genetics: analysis & principles. Estados Unidos, Mc
Graw-Hill Higher Education, 2008.

3. Campbell, A. M. et al. Discovering genomics, proteomics and
bioinformatics. 2a edicidén. Estados Unidos, Benjamin Cummings, 2006.

4. Dubitzky, W. et al. Fundamentals of data mining in genomics and
proteomics. Alemania, Springer, 2006.

5. Jizhong, Z. Microbial functional genomics. John Wiley & Sons, Inc.

Hoboken, NJ, USA. 2004.

6. Lesk, A. M. Introduction to genomics. Estados Unidos, Oxford University
Press, 2007.

7. Voet, D. et al. Bioguimica. 3a edicidén. Espafia, Mé&dica Panamericana,

2007.
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